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Recenzja osiggniecia naukowego pt.:

»Wirus jamkowatosci pnia jabtoni — wykrywanie, struktura populacji oraz okreélenie

mechanizméw majacych wptyw na ewolucje”

- cykl 3 publikacji.

oraz dorobku naukowego

dr Beaty Komorowskiej

z Instytutu Ogrodnictwa, Zakiad Fitopatologii

ubiegajacej sie o nadanie stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie Nauki rolnicze, w

dyscyplinie Rolnictwo i Ogrodnictwo

Podstawg wykonania Recenzji jest pismo nr RN 3/2021 Rady Naukowej Instytutu
Ogrodnictwa - Panistwowy Instytut Badawczy w Skierniewicach z dnia 1 lutego 2021 r.
z informacja o powotaniu mnie przez Rade Naukowg I0-PIB uchwatg z dnia 15 grudnia
2020 r. na recenzenta komisji habilitacyjnej w postepowaniu habilitacyjnym Pani dr Beaty

Komorowskiej.

Najwainiejsze fakty z 2yciorysu zawodowego Kandydatki

Pani dr Beata Komorowska jest absolwentkg Uniwersytetu Warszawskiego, gdzie na
Wydziale Biologii uzyskata w 1995 r. dyplom magistra biologii ze specjalizacja w biologii
molekularnej. Promotorem wykonanej przez Kandydatke pracy magisterskiej
pt. ,Przeksztatcanie in vitro jednoniciowych nacig¢ DNA w nacigcia dwuniciowe przez
topoizomeraze F” byt prof. dr hab. Krzysztof Staron. Po ukoriczeniu studidw rozpoczeta prace
w Pracowni Wirusologii, Instytutu Sadownictwa i Kwiaciarstwa w Skierniewicach (obecnie

Zakfad Fitopatologii, Instytut Ogrodnictwa), gdzie pracuje do dzié. Przez pierwszy rok pracy



pracowata jako staiysta. Od sierpnia 1996 r. do stycznia 2003 roku byfa zatrudniona na
stanowisku asystenta, a od lutego 2003 r. — adiunkta. Kandydatka w 2003 r. uzyskata stopien
doktora nauk przyrodniczych na podstawie obrony rozprawy doktorskiej pt.: ,Badania nad
zréznicowaniem molekularnym izolatéw wirusa jamkowatosci pnia jabtoni poprzez
sekwencjonowanie genu biatka ptaszcza”. Promotorem w przewodzie doktorskim Kandydatki
byt prof. dr hab. Lech Michalczuk, a recenzentami: prof. dr hab. Marianna Kamiriska oraz
prof. dr hab. Zofia Fiedorow. Habilitantka po uzyskaniu stopnia doktora kontynuowata
badania nad wirusami roslinnymi, skupiajac sie na badaniach nad mechanizmami ewolucji
i strukturg genetyczng populacji genomdéw wiruséw oraz nad innowacyjnymi metodami

wykrywania wiruséw.

Ocena osiggniecia naukowego, o ktérym mowa w art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy Prawo o Szkolnictwie

Wyzszym i Nauce z 20 lipca 2018 r. (Dz. U. 2018. Poz. 1668)

Przedstawione do oceny osiggniecie naukowe ,Wirus jamkowatosci pnia jabtoni -
wykrywanie, struktura populacji oraz okreslenie mechanizméw majacych wptyw na
ewolucje” stanowi cykl trzech jednotematycznych wspétautorskich prac oryginalnych,
z wiodgcym udziatem dr Beaty Komorowskiej. Wszystkie prace stanowigce osiggniecie
naukowe majg charakter eksperymentalny i zostaty opublikowane w latach 2010-2019
w czasopismach indeksowanych w bazie Journal Citation Reports (JCR). Ich sumaryczny
wsp6tczynnik wptywu (Impact Factor, IF) wynosi 11,58. Suma punktéw ministerialnych dla
tych prac wynosi 122. W dwéch pracach stanowigcych osiagniecie (H2, H3), Habilitantka jest
pierwszym i korespondencyjnym autorem, co dowodzi jej dominujgcego udziatu zaréwno
w tworzeniu koncepcji i planowaniu badar jak i w ich wykonaniu oraz przygotowaniu na ich
podstawie publikacji. Udziat Habilitantki w badaniach opublikowanych w publikacji H1
réwniez byt znaczacy, poniewaz brata w duzym stopniu udziat we wszystkich etapach jej
powstawania, byta jej pomystodawca, miata wiodgcy udziat w projektowaniu i wykonaniu
badari oraz wspétuczestniczyta w pisaniu manuskryptu. Kluczowe znaczenie Pani dr Beaty
Komorowskiej w omawianych pracach odzwierciedla jej znaczny udziat procentowy,
wynoszacy odpowiednio 50% dla H1, 70% dla H2 i 50% dla H3, potwierdzony
w oéwiadczeniach wspétautoréw informujacych o ich udziale w badaniach i przygotowaniu

publikacji. Wg bazy Web of Science aktualna liczba cytowan tych prac wynosi odpowiednio:
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dla H1 - 33, H2 - 2, H3 - 2, co wskazuje na rosnacg liczbe cytowani w stosunku do terminu
w ktorym Kandydatka zfozyta wniosek. Chciatbym podkreéli¢, ze wszystkie prace stanowigce
osiggniecie, sa efektem umiejetnosci Kandydatki do nawigzywania wspétpracy naukowej
zinnymi zespotami badawczymi w Polsce i za granica. W mojej opinii tytut wybrany przez
Kandydatkeg dobrze oddaje przedmiot prac stanowigcych osiagniecie naukowe. Stanowig one
zwarty cigg tematyczny przedstawiajacy opracowanie innowacyjnych metod wykrywania
(H1, H2) wirusa jamkowatosci pnia jabtoni (apple stem pitting virus, ASPV) oraz analize

struktury genetycznej populacji ASPV i ksztaftujacych jg mechanizméw ewolucji wirusa (H3).

Pani dr Beata Komorowska we wstepnej czesci autoreferatu syntetycznie przedstawita
podstawowe informacje dotyczace wirusa, wywotywanych przez niego chordb gruszy
i jabtoni, ich znaczenie w uprawie, znane sposoby przenoszenia sie wirusa i jego budowe
molekularng. Nastepnie naszkicowata krétki rys historii wystepowania wirusa w Polsce oraz
rozwoju metod jego wykrywania, w ktérym duzy udziat miaty Jej badania wykonane przed
uzyskaniem stopnia doktora. W dalszej czesci wstepu Kandydatka oméwita wyniki uzyskane
przez Nig w ramach Jej rozprawy doktorskiej. Byty one pionierskie, poniewaz przed ich
rozpoczeciem znano jedynie dwie sekwencje wirusa, jedng obejmujaca gen biatka ptaszcza
(CP) z jabtoni i jeden peten genom wirusa z gruszy. W obrebie genu CP, obie sekwencje byty
w duzym stopniu identyczne. Pani dr Beata Komorowska w swojej pracy doktorskiej
analizowata sekwencje biatka ptaszcze wirusa dla izolatéw pozyskanych z 12 jabtoni, 15 grusz
i jednej siewki antondwki i wykazata, ze wykazujg one duzy stopieri zréznicowania. Doktadna
znajomos$¢ zréznicowania sekwencji wirusa ma duzg wage nie tylko w aspekcie poznawczym,
ale réwniez w praktyce. Taka wiedza umozliwia projektowanie starteréw lub ich zestawow,
pozwalajacych na wiarygodne i czute wykrywanie wariantéw wirusa w materiatach
hodowlanych, co ma olbrzymie znaczenie fitosanitarne. Dlatego Kandydatka postanowita
kontynuowaé te linie badan. W celu przyblizenia czytelnikom poruszanych przez Nig
zagadnieri pokrotce omdéwita znane mechanizmy ksztattujgce ewolucje genoméw RNA
wiruséw (mutacje punktowe, rekombinacje i translokacje) oraz koncepcje pseudogatunku
(quasispecies). RNA wirusy (wiacznie z ASPV) sy zazwyczaj typowymi pseudogatunkami
z uwagi na duzy poziom btedéw popetnianych przez polimerazy RNA w trakcie kopiowania
genomowego RNA. W efekcie replikacja wyjsciowego genomu prowadzi do powstania wielu

spokrewnionych lecz nieidentycznych genoméw potomnych, dalej podlegajgcych selekcji



w organizmie gospodarza i/lub wektora. Zréznicowanie genoméw, ktére tworzg populacje
wirusa w danym punkcie przestrzeni i czasu bedzie zaleze¢ od poziomu i rodzaju presji
selekcyjnej. Zagadnienia te w odniesieniu do struktury genetycznej polskiej populacji ASPV 53
przedmiotem badan przedstawionych przez Kandydatke w publikacji H3. W ich ramach
zsekwencjonowano gen biatka ptaszcza (CP) z czterdziestu oémiu polskich izolatéw ASPV
zebranych z gruszy (33 izolaty) i jabtoni (15 izolatéw) uzyskujgc tgcznie 267 sekwenciji, ktére
zdeponowano w Banku Gendéw NCBI. Dtugos$¢ analizowanych genéw CP miescita sie
w zakresie od 1245 do 1092 nt. Zrédtem tej zmiennosci byto dwanascie réznych typéw
delecji o dtugosci od trzech do 153 nt. Delecje te wystepowaty w niektérych sekwencjach
pojedynczo, podczas gdy w innych identyfikowano po dwa rézne ich rodzaje. Na podstawie
unikalnej kombinacji dtugosci, liczby i lokalizacji tych delecji, i w konsekwencji - dtugosci genu
CP, autorzy wyrdznili dwadziescia trzy warianty genetyczne wirusa. Siedemnascie takich
wariantow zidentyfikowano w grupie analizowanych w pracy polskich izolatéw ASPV. Nie
stwierdzono zaleznos$ci miedzy gatunkiem gospodarza a wariantami genetycznymi wirusa. Na
uwage zastuguje fakt, ze nawet dtugie delecje nie obnizaty zdolnosci adaptacyjnych wirusa,
co jest zjawiskiem bardzo rzadkim ws$rdd wirusow roslinnych. Wykazano znaczng zmiennos¢
miedzy izolatami gruszy i jabtoni, miedzy izolatami z tego samego gatunku zywiciela, oraz
w obrebie izolatu. Szczegdlnie ten ostatni wynik potwierdza, ze ASPV jest typowym
pseudogatunkiem i w jednej roslinie wystepuje jako populacja spokrewnionych, lecz réinych
sekwencji. Potwierdzono réwniez wystepowanie rekombinacji i jej role w ewolucji genomow
wirusa. Ponadto wykazano, ze selekcja negatywna byta dominujacym Zrédiem zmiennosci,
podczas gdy pozytywna selekcja dziatata na okreslone aminokwasy i byta zwigzana
z gatunkiem gospodarza. Za pomoca analiz filogetycznych stwierdzono, Ze izolaty ASPV nie
grupuja sie wedtug gatunku zywiciela (gruszki lub jabtonie), lecz wedtug wariantéw
molekularnych, co sugeruje istotng role delecji w ksztattowaniu struktury genetycznej

populacji wirusa.

Wiedza na temat zréznicowania genetycznego w populacji wirusa zostata przez Kandydatke
wykorzystana do prac nad opracowaniem innowacyjnych metod wykrywania ASPV.
W publikacji H1 przedstawiono wyniki badan, ktérych celem byto opracowanie aptamerow
specyficznych dla biatka ptaszcza ASPV. Do selekcji aptamerdéw uzyto rekombinowanego

biatka pfaszcza (rCP) dwdch izolatéw wirusa (MT32, PSA-H), ktorych identyczno$¢ na



poziomie aminokwasowym wynosita 81%. Prace te zakodczyly sie selekcja dwdch
aptameréw. Nazwano je zgodnie z nazwg izolatu wirusa, stanowigcego #rédto uzytego do
selekcji biatka rCP. Prace te byty pionierskie, poniewaz uzyskane aptamery MT32 i PSA-H byty
pierwszymi, jakie opracowano dla biatka ptaszcza wirusa roslinnego. Aptamery wiazaty sie
z rCP ASPV z duzym powinowactwem. Wartos¢ statej dysocjacji (Kd) dla wigzania aptameru
PSA-H z rCP PSA-H wynosita 8 nM. Wigzanie tego aptameru z biatkiem rCP MT32 byto prawie
stukrotnie stabsze. Jednak wartoé¢ Kd (700 nM) dla tego oddziatywania $wiadczy o wysokiej
specyficznosci wigzania obu ligandéw. Aptamer MS32 wigzat oba biatka rCP z podobnym
powinowactwem, Kd dla oddziatywari z rCP MS32 i z rCP PSA-H wynosity odpowiednio 5,5
oraz 8,3 nM. Wybrane aptamery z powodzeniem umozliwiaty specyficzne i niezalezne od
szczepu wirusa wykrywanie biatka rCP w ekstraktach bogatych w inne biatka bakteryjne i/lub
roslinne za pomocg SPR i dot-blot, a takze za pomocg analizy Western blot, co oznacza, ie
aptamery rozpoznaja biatko CP zaréwno w formie natywnej, jak i w zdenaturowanej. Oba
aptamery wykorzystano do opracowania innowacyjnego testu diagnostycznego,
wzorowanego na DAS-ELISA, w ktérym role przeciwciata powlekajgcego i przeciwciata
wykrywajacego petnia dwa réine aptamery. Test ten nazwano DOS-ELONA (double
oligonucleotide sandwich-enzyme-linked oligonucleotide assay—enzyme-linked
oligonucleotide assay). Test DOS-ELONA ma podobny do DAS-ELISA schemat wykonania,
dzieki czemu mozna go wykorzystaé do wykrywania wirusa na duig skale, np. przez
laboratoria PIORIN. Test, podobnie jak DAS-ELISA, umoizliwia nie tylko jakosciowe ale
réwniez iloéciowe wykrywanie wirusa na podstawie krzywej wzorcowej sporzadzonej dla
rozcienczed rekombinowanego biatka ptaszcza. Test aptamerowy catkowicie eliminuje
koniecznoéé¢ stosowania przeciwcial. Produkcja aptameréw, w przeciwienstwie do
przeciwciat, to proces powtarzalny, pozwalajgcy na uzyskanie za kazdym razem odczynnika
diagnostycznego o takich samych parametrach powinowactwa, specyficznosdci, itp., co
umozliwia daleko idacg standaryzacje testu diagnostycznego. W pracy wykazano, ze test
DOS-ELONA umozliwia wiarygodne wykrywanie biatka ptaszcza w probach zawierajgcych
inne biatka przy uzyciu ogélnego oprzyrzadowania stosowanego dotad do testu DAS-ELISA.
Wykazano réwniez, ze DOS-ELONA umozliwia wiarygodne wykrywanie wirusa z duia
czutoécia w kontrolach pozytywnych, ktére sa liofilizowanymi prébami soku pobranego

z rodlin zakazonych ASPV.



W pracy H2 specyficznos¢ i skutecznos¢ DOS-ELONA poréwnano z konwencjonalnym testem
DAS-ELISA na duzej licznie naturalnie wystepujacych izolatdw wirusa. Przebadano
zréznicowana genetycznie grupe izolatéw ASPV obejmujacych trzy warianty molekularne
wirusa. Dla wybranych izolatéw poréwnano réwniez skutecznoéé obu aptameréw w teécie
Western blot. Aptamer MT32 wykrywat szerszy zakres izolatéw ASPV niz aptamer PSA-H
w obu testach (DOS-ELONA i Western blot) i byt bardziej skuteczny niz komercyjny test
DAS-ELISA wykorzystujacy przeciwciata monoklonalne. Réwniez wartosci absorbancji byty
wyzsze w tescie wykorzystujgcym MT32 gdy poréwnano DOS-ELONA z DAS-ELISA na tych
samych ekstraktach uzyskanych z rodlin zakazonych wirusem. Ponadto metoda ELISA nie

wykryta szesciu izolatéw ASPV w prébkach pozytywnych w tescie wykorzystujgcym aptamer.

Opisane w obu pracach (H1, H2) wyniki badari $wiadczg o tym, ze aptamery mogga zastapié
przeciwciata w metodach wykrywania wiruséw w soku wycisnietym z badanych roslin. Jest
do dobry prognostyk co do mozliwosci wytwarzania zestawdw diagnostycznych do
wykrywania patogenéw wirusowych o scisle zdefiniowanych parametrach powinowactwa,
specyficznosci, czutodci i powtarzalnosci detekcji. Dlatego wyniki badan majg nie tylko

wysoka wartos$¢ naukows, ale posiadajg rowniez bardzo wysoki potencjat praktyczny.

W moim przekonaniu najwazniejsze efekty badan stanowigcych osiggniecie naukowe

Kandydatki to:

e Zbadanie struktury genetycznej polskiej populacji wirusa ASPV

Wykazanie wysokiego poziomu zréznicowania sekwencji CP wirusa

Identyfikacja dwunastu specyficznych delecji o okreslonych dtugosciach i ich kombinacji

jako waznego mechanizmu ksztattujacego strukture genetyczng populacji wirusy

Zdefiniowanie i wyrdznienie wariantow genetycznych ASPV

Selekcje za pomoca techniki SELEX specyficznych dla wirusa aptameréw

Opracowanie testéw typu Western blot i dot blot wykorzystujacych aptamery w miejsce

przeciwciat

Opracowanie i walidacje testu DOS-ELISA do rutynowego wykrywania wirusa w sokach

uzyskanych z badanych roélin



Podsumowujac, chciatbym podkresli¢, ze osiagniecie naukowe pt. , Wirus jamkowatoéci pnia
jabtoni — wykrywanie, struktura populacji oraz okre$lenie mechanizméw majacych wptyw na
ewolucje” spetnia moim zdaniem wszystkie kryteria stawiane w postepowaniu
habilitacyjnym. Osiggniecie ma charakter oryginalny i stanowi znaczny wkiad dr Beaty
Komorowskiej w rozwdj wirusologii rodlinnej oraz dyscypliny naukowej Rolnictwo
i Ogrodnictwo. Prace wchodzgce w sktad osiggnigcia zostalty opublikowane w uznanych
czasopismach naukowych. Przed publikacjg przeszty szczegétowe recenzje merytoryczne,
ktérych pozytywny wynik $wiadczy o ich wysokiej wartoéci badawczej. Mam gtebokie
przekonanie, ze efekty tych prac majg nie tylko duzg wage naukowa, ale réwniez bardzo
wysoki potencjat praktyczny i ich kontynuowanie przez Kandydatke moze zrewolucjonizowaé
diagnostyke patogendw roslin. Stwierdzam, ze przedmiotowe osiggniecie naukowe spetnia
kryteria okreslone w art. 219 ut. 1 pkt 2 Ustawy Prawo o Szkolnictwie Wyzszym i Nauce z 20
lipca 2018 r. (Dz. U. 2018, poz. 1668).

Biorac pod uwage catos¢ ocenianego osiggniecia naukowego, jego badawczy i praktyczny
wymiar, stwierdzam, Ze Pani dr Beata Komorowska, publikujac trzy prace stanowigce
osiggniecie naukowe zatytutowane na potrzeby niniejszego postepowania habilitacyjnego
»Wirus jamkowatosci pnia jabltoni = wykrywanie, struktura populacji oraz okreslenie
mechanizmdéw majacych wptyw na ewolucje” wniosta znaczacy wkiad do reprezentowanej

dyscypliny naukowej Rolnictwo i Ogrodnictwo.

Ocena pozostatego dorobku naukowego

Dorobek naukowy dr Beaty Komorowskiej, poza trzema publikacjami stanowigcymi
osiggniecie naukowe obejmuje trzydziesci dziewie¢ prac, w tym dwadzieScia osiem
opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora. Nalezy podkreéli¢, ze nie wliczajgc publikacji
stanowiacych osiggniecie dwadzie$cia jeden z tych prac (w tym osiemnascie po doktoracie)
zostato opublikowanych w czasopismach posiadajacych IF w zakresie od 0,438 do 3,809.
$redni IF dla tych prac wynosi 1,795, przy czym w ostatnich kilku latach Kandydatka publikuje
gtéwnie w bardzo dobrych czasopismach o IF wiekszym od 3, co $wiadczy o wysokim
poziomie warsztatu badawczego i doskonatosci naukowej Kandydatki. Ponadto w dziesigciu

z osiemnastu publikacji z IF opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora (nie wliczajgc prac
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stanowigcych  osiggnigcie  naukowe) Kandydatka jest zaréwno pierwszym  jak
i korespondencyjnym autorem, a jej udziat w planowaniu, wykonaniu i opublikowaniu tych
prac wynosi Srednio ponad 60% (zakres od 34 do 90%). Dowodzi to wiodacej roli Pani dr
Beaty Komorowskiej na wszystkich etapach ich powstawania i $wiadczy o tym, ze jest Ona
pod wzgledem naukowym osoba w petni dojrzatg i samodzielng. Sumaryczny IF dla catego
dorobku Kandydatki wynosi 49,286; w tym 2,629 dla prac opublikowanych przed doktoratem
i 46,657 dla prac opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora. Catkowita liczba punktéw
uzyskanych za publikacje wynosi 797 pkt (kandydatka w podanej w autoreferacie liczbie 777
nie uwzglednita 20 punktéw za publikacje Progress in Plant Protection z 2020 r), w tym 72
punkty za publikacje przed doktoratem i 725 pkt po uzyskaniu stopnia doktora. Biezgca
catkowita liczba cytowarh wg Web of Science wynosi 193 cytowania, w tym 183 bez
autocytown, a indeks Hirscha wynosi 7. Wszystkie te parametry osiggnety wyraznie wyisze
wartosci od momentu, w ktérym Kandydatka ztozyta wniosek, co $wiadczy, ze Jej dorobek
naukowy ma duze znaczenie miedzynarodowe, jest rozpoznawalny i inspiruje innych badaczy

z catego Swiata.

Kandydatka od poczatku swojej kariery naukowej nabywata zaawansowanej wiedzy
i umiejetnoéci w zakresie biochemii i biologii molekularnej, ktérg owocnie wykorzystywata
do badan fitopatologicznych, ze szczegélnym naciskiem na wirusologie roslinng. Juz przed
doktoratem publikowata istotne prace z zakresu fitopatologii i wirusologii roélinnej.
Publikowane przez nig prace gtéwnie dotyczyly badania wystepowania fitoplazm i wiruséw
roélinnych, opracowania metod wykrywania tych patogennych  organizméw
z wykorzystaniem metod molekularnych oraz analizy mechanizméw ewolucji ksztattujgcych
strukture genetyczng i zmienno$¢ badanych populacji. Kandydatka w swojej pracy
wykazywata duzy potencjat twérczy, inicjatywe badawcza, kreatywnos¢ i pomystowosc
w stawianiu pytan badawczych, znajdowaniu rozwigzan metodycznych i weryfikacji hipotez.
Posiada petna dojrzatoé¢ naukowa i jest gotowa do samodzielnej pracy badawczej.
Jednoczeénie nalezy podkredlié, ze Kandydatka posiad duzg zdolnos¢ do nawigzywania
owocnej wspétpracy naukowej, poniewaz prace te poza jedng publikacjg przegladowa sa
wieloautorskie, czesto 2z udziatem badaczy z innych instytucji naukowych, w tym
zagranicznych. Dlatego odnoszac sie do pkt. 3 art. 219 rozdz. 3 Ustawy Prawo o Szkolnictwie

Wyzszym i Nauce z 20 lipca 2018 r (Dz. U. 2018, poz. 1668) stwierdzam, ze Pani dr Beata



Komorowska prowadzac badania i publikujgc wyniki wspdlnie z cztonkami zespotéw
badawczych z IOR-PIB (H2, H3, Al13, A17, A21, D18) z Uniwersytetu Przyrodniczego we
Wroctawiu (A17, A18, A19), z SGGW (A14), z Zaktadu Chemii Medycznej Uniwersytetu
Semmelweis z Budapesztu (Wegry, H1), z Uniwersytetu Chile oraz z USDA ARS, Natl
Germplasm Resources Lab (Chile i USA, A16), z uczonymi z Indii (D15) biorac udziat
w badaniach wykonywanych przez miedzynarodowe zespoty badawcze (A7, A8) wykazata
istotng aktywnos$¢ naukowq realizowang w wiecej niz jednej instytucji naukowej,

w szczegolnosci zagranicznej.

Wspotpraca z zespotem IOR-PIB oraz z zespotem z Uniwersytetu Semmelweis w Budapeszcie
(Wegry) zaowocowata publikacjami wchodzacymi w sktad osiggniecia naukowego (H1-3)

i jest potwierdzono stosownymi o$wiadczeniami Instytucji goszczacych Kandydatke.

Dorobek naukowy Kandydatki jest bardzo dobry i w mojej opinii znacznie przewyisza
standardowe wymagania stawiane kandydatom ubiegajacym sie o stopieri naukowy doktora
habilitowanego. Obejmuje wiele aspektéw 2z dziedziny biochemii, genetyki, biologii
molekularnej, i fitopatologii. Moim zdaniem naleizy podkresli¢, ie wigkszos¢ badan
prowadzonych przez Kandydatke, prezentuje nie tylko duzg wartos¢ poznawczg, lecz réwniez
ma silny potencjat aplikacyjny i wyniki jej prac moga owocowac istotnymi dla gospodarki
naszego kraju metodami wykrywania groinych patogendéw waznych ekonomicznie roslin
sadowniczych i ogrodniczych. Wyniki te moga inspirowac réwniez wirusologéw zajmujacych
sie innymi grupami wiruséw, w tym zwierzat i cztowieka do prac nad podobnymi

rozwigzaniami diagnostycznymi i poszukiwaniem podobnych probleméw badawczych.

Stwierdzam, ze dr Beata Komorowska wykazata istotng aktywnosé naukows realizowang
w wiecej niz jednej instytucji naukowej w tym réwniez na arenie miedzynarodowej.
Catoksztatt dziatalnoéci naukowej Pani dr Beaty Komorowskiej spetnia wszystkie wymogi
stawiane kandydatom starajacym sig o stopieri doktora habilitowanego zgodnie z art. 219
ust. 1 pkt 2 Ustawy Prawo o Szkolnictwie Wyiszym i Nauce z 20 lipca 2018 r (Dz. U. 2018,
poz. 1668) i rekomenduje dopuszczenie Kandydatki do kolejnych etapéw postepowania

w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego.



Ocena _istotnej aktywnosci badawczej, wspétpracy miedzynarodowej, dorobku
dydaktycznego i popularyzatorskiego habilitanta

Do istotnego dorobku naukowego dr Beaty Komorowskiej zaliczam kierowanie oraz udziat
w krajowych i miedzynarodowych projektach badawczych. Przed obrong pracy doktorskiej,
Pani dr Beata Komorowska byta gtéwnym wykonawcg w projekcie finansowanym przez KBN.
Po obronie pracy doktorskiej Kandydatka kierowata czterema projektami naukowymi
finansowanymi przez KBN i Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego i w kolejnych
czterech byta gtéwnym wykonawca. Byta réwniez wykonawcg w dwdch projektach
finansowanych przez Ministerstwo Rolnictwa z programu Badania podstawowe na rzecz
rolnictwa ekologicznego. Uczestniczyta rowniez w projekcie europejskim finansowanym

w ramach 5 Programu Ramowego UE.

Do znaczacego dorobku Pani dr Beaty Komorowskiej nalezy réwniez zaliczy¢ aktywnosé
upowszechnieniowg. Wyniki realizowanych prac badawczych Kandydatka wygtosita na
dziewieciu konferencjach, w tym szesciu krajowych i trzech miedzynarodowych. Ponadto
upowszechniata je réwniez w formie posteréw na jedenastu konferencjach krajowych
i sze$ciu miedzynarodowych. tacznie Kandydatka prezentowata wyniki badan na dwudziestu
pieciu konferencjach, w tym dziewigciu miedzynarodowych. Byta pierwszym autorem
wszystkich wystapien ustnych i wigkszosci posteréw (poza jednym). Ta cze$¢ dorobku
$wiadczy o wyrodzniajacej sie aktywnosci popularyzatorskiej Kandydatki oraz Jej umiejetnosci
wspotpracy naukowej. Naleiy réwniez podkresli¢ udziat Kandydatki w upowszechnianiu
wiedzy na temat sekwencji waznych patogenéw roélin. W ramach tej aktywnosci zgtosita do
ogdélnodostepnej bazy danych GenBank (NCBI, USA) 567 sekwencji patogenéw wirusowych
i fitoplazm. Sekwencje zdeponowane w tej bazie stuzg catej spotecznoéci naukowej na
éwiecie do badar nad zmiennoécia genetyczng i ewolucja organizmoéw, a takie pozwalajg na

projektowanie wiarygodnych metod ich wykrywania lub réznicowania.

Pani dr Beata Komorowska odbyta trzy zagraniczne wizyty szkoleniowe, w INRA we Francji,
w Instytucie Biologii Molekularnej i Komdrkowej Roélin w Hiszpanii oraz we
Wioszech, w Instytucie Wiruséw Roslin i na Uniwersytecie Neapolitariskim. W ich ramach
doskonalita swoje umiejetnoéci w zakresie metod biologii molekularnej dedykowanych do

wykrywania wiroidéw i wiruséw roélinnych
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Waznym aspektem dorobku Pani dr Beata Komorowska jest dziatalnoéé popularyzujgca
naukg. W jej ramach Kandydatka wyktosita wyktady przegladowe dla Centrum Winiarstwa
w Zaborze koto Zielonej Gory oraz na Dniach Otwartych Instytutu Ogrodnictwa. Udzielata te:
porad dla producentéw w trakcie Swigta Kwiatéw, Owocéw i Warzyw. Jest wspdtautorka
ulotki przyblizajacej zainteresowanym najwazniejsze informacje o kwarantannowej chorobie
bulw ziemniaka pt. ,Wrzecionowato$¢ bulw ziemniaka”. Ponadto jest wspétautorka tacznie
dwudziestu opracowan zbiorowych petnigcych funkcje poradnikéw ochrony warzyw przed
chorobami, opisujgcych petne programy ochrony warzyw, traw i kwiatdéw, oraz
informujgcych o aktualnie dopuszczonych do stosowania w poszczegdlnych uprawach
srodkach ochrony roslin oraz informujgcych jak chronié przed chorobami uprawy warzyw. Ta
czes¢ dorobku Kandydatki swiadczy o Jej umiejetnosci faczenia badarn podstawowych ze
stosowanymi oraz zupowszechnianiem wiedzy wsréd producentéw warzyw, owocéw
i kwiatéw, przez co Kandydatka ma wptyw na rozwéj gospodarczy naszego kraju. Omdwiona
dziatalno$¢ ma réwniez znamiona dydaktycznej, w ktérej Kandydatka nie ma wielu osiaggnieé,
poniewaz jest osobg mocno dedykowang badaniom naukowym. Ponadto praca
w Parnistwowym Instytucie Badawczym sprawia, ze Kandydatka nie ma duzych mozliwosci
prowadzenia zaje¢ dydaktycznych. Dlatego nalezy podkreslié, ie swoje umiejetnosci
naukowe Pani dr Beata Komorowska przekazywata doktorantce petnigc funkcje promotora
pomocniczego w zakoriczonym przewodzie doktorskim Pani dr Juli Minickiej w latach

2014-2017.

Kandydatka jest rozpoznawana w swoim $rodowisku naukowym, o czym $wiadczy fakt, ze
byta wielokrotnie zapraszana przez zespoty redakcyjne liczacych sie w fitopatologii czasopism
do recenzowania manuskryptéw. tacznie wykonata dwadziescia recenzji dla dwunastu
czasopism. Ponadto byta cztonkiem zespotu recenzujacego projekty badawcze skfadane do
konkursdw organizowanych przez Narodowe Centrum Badari i Rozwoju, dla ktérego tgcznie

recenzowata osiem projektow.

Kandydatka jako cztonek komitetu organizacyjnego brata udziat w organizowaniu konferencji
XVl Sympozjum Sekcji Wirusologicznej Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego oraz
XXXVIII Konferencji Grupy Roboczej Wiruséw rodlin Komitetu Ochrony Roslin PAN w roku

2012.
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Pani dr Beata Komorowska wykonata badania na zlecenie w ramach dwudziestu umoéw
z podmiotami gospodarczymi, co Swiadczy o tym, Ze Jej wiedza jest réwniez doceniana
w sektorze gospodarczym, wérdd producentéw warzyw. Wykonuje réwniez badania na

obecnos$¢ wiruséw w ramach zlecenia ustugi.

Podsumowujac, dziatalno$¢ badawcza i naukows, aktywnosé w zakresie wspétpracy
miedzynarodowej oraz dorobek dydaktyczny i popularyzatorski Kandydatki oceniam
pozytywnie. Habilitantka doskonalita warsztat badawczy podejmujagc wspétprace
z naukowcami z innych osrodkéw krajowych i zagranicznych, wykazuje aktywnosé
w pozyskiwaniu projektéow badawczych oraz zdobywaniu $rodkéw finansowych na ich
realizacje. Osiggniecia dr Beaty Komorowskiej w tym zakresie spetniaja wymagania
stawiane kandydatom ubiegajacym sie o nadanie stopnia doktora habilitowanego

w dziedzinie Rolnictwo i Ogrodnictwo.
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Whiosek koiicowy

Dorobek naukowy dr Beaty Komorowskiej, w tym wydzielony w osiaggnieciu naukowym cykl
trzech powigzanych tematycznie publikacji, stanowia wazny wkiad w rozwdj dyscypliny
Rolnictwo i Ogrodnictwo. Dorobek ten znacznie powiekszyt sie po uzyskaniu przez
Kandydatke stopnia doktora. Na jego podstawie moina stwierdzié, ze Pani dr Beata
Komorowska w sposob istotny poszerza wiedze na temat Zrédet zmiennoéci i mechanizmoéw
ewolucji ksztattujacych strukture genetyczng populacji waznych wiruséw roélin i fitoplazm.
Ponadto w oparciu o wyniki tych badarn Kandydata opracowuje nowe, innowacyjne metody
wykrywania tych patogenéw. W omawianym obszarze Kandydatka jest rozpoznawana na
arenie miedzynarodowej i w kraju, o czym $wiadczy zapraszanie Jej przez instytucje krajowe

i czasopisma do recenzowania manuskryptéw i projektéw badawczych.

Podsumowujac ocene rozprawy habilitacyjnej przedstawionej w formie cyklu czterech
powigzanych tematycznie publikacji naukowych oraz dorobku naukowo-badawczego,
dydaktycznego, organizacyjnego i popularyzatorskiego stwierdzam, ze dr Beata Komorowska
spetnia wymagania stawiane kandydatom ubiegajgcym sie o stopien doktora habilitowanego

i jest w petni przygotowana do samodzielnej pracy naukowej.

Biorac pod uwage przedstawione do oceny osiagniecie naukowe, pozostaty istotng
aktywno$é naukowa, oraz dziatalno§¢ upowszechnieniowa, popularyzatorska
i organizacyjna Pani dr Beaty Komorowskiej, stwierdzam, ze spetnia wymogi art. 219 ust. 1
pkt 2 Ustawy Prawo o Szkolnictwie Wyz2szym i Nauce z 20 lipca 2018 r (Dz. U. 2018, poz.
1668) i sktadam do Rady Naukowej Instytutu Ogrodnictwa - Paristwowy Instytut Badawczy
w Skierniewicach wniosek o dopuszczenie dr Beaty Komorowskiej do dalszych etapow

przewodu habilitacyjnego zgodnie z obowigzujgcymi przepisami.

........................................

data podpis Recenzenta
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